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Notre étude repose sur la comparaison des séquences a travers differentes espéces de
I'homéodomaine pour deux génes homéotiques : abdominal-a (4bd-a) et ultrabitorax (Ubx). 11 s'agit
de génes nucléaires dont la composition en nucléotides ne présente pas l'excés de A et de T
caractéristique des séquences mitochondriales d'insectes. Leurs séquences ont en outre été bien
conservées au cours de 1’évolution. Ces deux particularités leur conférent donc un grand intérét
phylogénétique.

Aprés extraction de I'ADN, les fragments recherchés ont €té amplifiés par PCR, a l'aide
d'amorce spécifiques pour chacun des deux genes, puis séquencés. Nous avons déja obtenu les
séquences de I'homéodomaine Ultrabithorax chez une trentaine d'espéces de fourmis et celles de
I'homéodomaine d'dbdominal-a, augmentées de 150 nucléotides en 3', chez une vingtaine d'espéces.
Leur analyse comparée nous a permis de construire un arbre phylogénétique comprenant 8 des
sous-familles de Formicidae (Myrmicinae, Formicinae, Dorylinae, Ecitoninae, Ponerinae,
Dolichoderinae, Myrmeciinae et Pseudomyrmecinae).

Les informations obtenues seront discutées et comparées aux conclusions tirées de l'analyse
cladistique de caractéres anatomiques de Baroni Urbani et al. (1992) "The internal phylogeny of

ants (Hymenoptera : Formicidae). Systematic Entomology, 17, 301-329".



